
生シーケンシングデータをCytonautシングルセル
解析ソフトウェアで解析しました。リードのアライ
ンメント、重複の除去、アサインメント後、カウ
ントマトリックスが生成されました。

8ヶ月齢のヒト由来大脳皮質オルガノイドをパパ
インで解離した後、細胞生存率マーカーを用いて
FACSソーティングを行い、シングルセル懸濁液
を得ました。

解離した細胞をAsteriaシングルセルRNA-Seq
キットで処理し、mRNAキャプチャビーズと結合
させることができました。
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Nature of the sample
脳オルガノイドは、3次元培養で自己組織化する幹細胞由来の神経細胞組織であり、ヒ
トの脳の疾患、発生、進化を研究するための優れたモデルとして使用されています。
脳オルガノイドのシングルセルプロファイリングにより、ヒトの脳の複雑さとそのす
べての異なる細胞タイプについて、より理解が深められます。

Methodology Resulting Datasets

図3. 細胞の種類ごとに色分けされたヒト脳オルガノ
イド解離細胞の t-SNE による可視化。

図2. 解離し、キャプチャされたオルガノイド細胞の
遺伝子の多様性。アノテーション解析で得られた細胞
集団は、脳オルガノイドに期待される細胞タイプと一
致し、細胞クラスターはAllen Brain Atlasで参照さ
れているものと一致しました。
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ハイドロゲル溶液のゲル化後、細胞を溶解するこ
とで、mRNAは細胞と結合したビーズによって
キャプチャされます。ビーズの回収後、mRNAを
逆転写し、PCRで増幅した後、ライブラリに調製
しシーケンシングを行いました。

図1. A. AsteriaシングルセルRNA-Seqキッ
ト。B. 結合した解離オルガノイド細胞（白）と
mRNAキャプチャビーズ（茶色）
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